Parenteraalne lilekanne on k&ige efektiivsem HIV-i tilekandetee. Sellest |dhtuvalt peetakse sistivaid
narkomaane (SN) tiheks kbige haavatavamaks grupiks. SN-de seas labi viidud uuringud on paljastanud
mitmeid isikuid, kes riskikditumisele vaatamata ei nakatu HIV-ga. Lisaks geneetilistele polimorfismidele
voivad HIV-i nakatumist mdjutada ka kaasuvad infektsioonid, mis suurendavad immuunsisteemi
koormust ja vdivad seeldbi mdjutada organismi vastuvdtlikkust. Moned viirused, nt inimese
T-limfotroopne viirus (HTLV) ja inimese pegiviirus (HPgV), avaldavad HIV-le inimese seisukohast
kasulikku moju.

Kdesoleva uurimust66 eesmargiks oli HIV-ga kaasuvate infektsioonide (HTLV-1/2, HPgV) ja
interferoon-lambda-4 (IFN A 4) geenis paikneva poliimorfismi kirjeldamine ning nende maju hindamine
HIV-i nakatumisele. Selleks kaasati 345 SN-i, kontrollgruppidena kasutati terveid vabatahtlikke ja
veredoonoreid.

HTLV-1/2 maaramisel tuvastasime (ihe HTLV-2 positiivse SN-i, teised olid HTLV-1/2 negatiivsed. K&ik
terved vabatahtlikud olid HTLV-1/2 negatiivsed. HPgV vireemiat esines kolmandikul SN-del, kuid
antikehade esinemine oli oluliselt harvem. Tervete vabatahtlike seas oli HPgV vireemia viis korda
madalama sagedusega, kuid antikehade sagedus oli sarnane SN-dega (vastavalt 1,7% ja 2,3%). K&rge
HPgV vireemia SN-de seas vOib osaliselt tuleneda nende riskikaitumisest, aga ka HIV-i ja teiste
infektsioonide poolt tekitatud immuunsisteemi kahjustustest, mille tulemusena ei suudeta HPgV-st
vabaneda ning infektsioon muutub krooniliseks. Madal HPgV antikehade tase vGib tuleneda HPgV
isedrasustest — vireemiale ei jargne alati antikehade teke ja tekkinud antikehad vdivad kaduda. IFN A 4
rs12979860 puhul ei leidnud me seoseid rs12979860 genotiilpide ja HCV-ga nakatumise vahel. Samas,
rs12979860 TT genotliilibi kandjatel olid ligi kaks korda suuremad Sansid olla HIV positiivne.
Interaktsioonanallilis naitas, et TT genotiilbi avaldatud moju vahenes siistimisaja kasvades.

Kokkuv&ttes on HTLV-1/2 védga harva esinev, mistdttu pole rutiinne testimine HTLV-1/2 suhtes
téendoliselt kulutdhus. Samas on HPgV SN-de seas sage ning voib md&jutada HIV-i kulgu siin piirkonnas.
IFN A 4 rs12979860 mdjutab kiill HIV-i nakatumist, kuid jatkuv riskikditumine vahendab antud
poliimorfismi mdju suurust.



