CCR5 ja tema signaalirajaga seotud geenide regulatoorsete regioonide metülatsiooni mustri mõju HIV seropositiivsusele europiidsesse rassi kuuluvate süstivate narkomaanide populatsioonis (2011-2013)
Hüpoteesid 1. HIV ja/või HCV negatiivseks jäämine kõrgelt eksponeeritute süstivate narkomaanide (IDU) populatsioonis on seotud CCR5 ja tema signaalrajaga seotud geenide regulatoorsete piirkondade metülatsioonimustriga. Üheks võimalikuks seletuseks võib olla näiteks ala-metüleeritud CCR5 promootorist tingitud kõrgem CCR5 ekspressiooni tase, mis võimaldab efektiivsemat HIV replikatsiooni. Teine võimalik kuid veidi keerukam hüpotees võiks siduda erinevuse metülatsioonimustris T-rakkude aktivatsiooni ja paljunemisvõimega läbi CCR5, IL-2 ekspresiooni taseme ning NFAT transaktivatsiooni. 2. GpC metülatsiooni staatus erineb erinevates vererakkude populatsioonides, mis võib viidata HIV ja/või HCV kaitsega seotud rakkude grupile. Eesmärgid 1. Määrata CCR5 signaalirajaga seotud geenide regulatoorsete piirkondade metülatsiooni mustrid CD4+ ja CD8+ (naiivsete, tsentraalsete mälu ning effektor mälu alapopulatsioonides), loomulike tapjarakkude ja makrofaagide populatsioonis. 2. Määrata nakatumist ja haiguse kulgu kõige enam mõjutavad peremehepoolsed geneetilised faktorid (CCR5 haplotüüpid, CCL3L1 genotüübid, HLA haplotüübid). 3. Määrata interaktsioonid eelmainitud faktorite vahel neljas uuringupopulatsioonis (HIV negatiivsed IDUd, HIV negatiivsed veredoonorid, HIV positiivsed IDUd ja HIV positiivsed isikud, kes pole kunagi süstitavaid narkootikume tarbinud). Kaasatud neli populatsiooni võimaldavad eristada põhjus- tagajärg seoseid metülatsiooni mustri, HIV negatiivseks jäämise, süstitavate narkootikumide tarvitamise ning HIV positiivseks olemise vahel.
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